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INTRODUCCION

Para contener la pandemia, la Organizacion Mundial de la Salud (OMS) recomienda como
estrategia central reforzar las acciones de testeo, trazabilidad y aislamiento (I'TA). Es por
esta razon que Chile fortalece el sistema de vigilancia de la salud publica existente,
incorporando una estrategia territorial de TTA. Lo anterior implica reorganizas las funciones
y tareas para el desarrollo de una accion eficaz y coordinada entre las Secretarias Regionales
Ministeriales (SEREMI) de Salud, los gestores de la Red Asistencial y la Atencion Primaria
de Salud (APS)!, siendo esta ultima, la base esencial para esta respuesta global a la
enfermedad por COVID-19.

El Ministerio de Salud (MINSAL) a través del Departamento de Epidemiologia, para la
estrategia TTA ha establecido indicadores con el objetivo de evaluar la situacién de esta
estrategia en los distintos territorios, dirigida a detectar niveles de riesgo para la poblacion.
Es importante destacar que ningin indicador por si s6lo es capaz de dar una visién completa
de la situacion epidemioldgica de una regidén o comuna y es fundamental contextualizar esos
indicadores en funcion del tamafio, territorio y las caracteristicas de la poblacion.

Este documento define los indicadores de la estrategia de TTA, sus caracteristicas,
responsabilidades de los distintos niveles del sistema y establece umbrales (meta esperada)
para una evaluacion en cada territorio. Estos indicadores estdn en permanente revision por lo
que podria haber modificaciones a futuro.

! Protocolo de Coordinacidn para acciones de vigilancia epidemioldgica durante la pandemia COVID-19 en
Chile: estrategia nacional de testeo, trazabilidad y aislamiento. DIPLAS-MINSAL.
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CONCEPTOS CLAVES

Bisqueda activa de casos (BAC): Estrategia de vigilancia epidemioldgica basada en la
busqueda dirigida y proactiva de potenciales casos en la comunidad.

Caso sospechoso: Persona que cumple los criterios de definicion de caso sospechoso segiin
cuadro clinico (Ordinario B51-536 del 04 de febrero del 2021).

Caso probable: Persona que cumple los criterios de definicién de caso probable segun
cuadro clinico (Ordinario B51-536 del 04 de febrero del 2021).

Caso confirmado: Persona que cumple los criterios de definicion de caso confirmado segun
cuadro clinico (Ordinario BS1-536 del 04 de febrero del 2021).

Contacto estrecho: Persona que cumple los criterios de definicién de contacto estrecho
(Ordinario B51-536 del 04 de febrero del 2021).

Aislamiento: Restriccion de movimiento por 11, 14 o 21 dias que se aplica a los casos
confirmados y probables (Ordinario B51-537 del 04 de febrero del 2021).

Cuarentena: Restriccion de movimiento por 11 dias que se aplica a los contactos estrechos
(Ordinario B51-535 del 04 de febrero del 2021).

RT-PCR (sigla en inglés): Reaccion en cadena de la polimerasa con transcriptasa inversa en
tiempo real. Actualmente, la deteccion del virus se basa en esta técnica con muestras
nasofaringeas.

Fecha de notificacion: Dia, mes y afio en que el médico tratante realizo el registro del caso
en el sistema disponible.

Caso notificado: Persona que cumple los criterios de definicién de caso sospechoso,
probable o confirmado y esta registrada en la plataforma EPIVIGILA.

Fecha toma de muestra: Dia, mes y aflo en que se obtuvo una muestra del caso para su
analisis de laboratorio.

Caso vivo: Caso confirmado notificado, tal que la variable estado caso se encuentre como
vivo en sistema EPIVIGILA. La actualizacion de esa informacién debera estar a cargo de
SEREMI de salud diariamente.

Caso activo: Caso de COVID-19 confirmado o probable cuya fecha de inicio de sintomas,
de notificacion o de toma de muestra es menor o igual a 11 dias a la fecha del reporte actual
(casos vivos).
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Caso activo en seguimiento: Son todos aquellos casos activos notificados, en los cuales se
realizd la investigaciéon epidemioldgica y se encuentran bajo seguimiento segin protocolo.
Operacionalmente son los casos activos que cuentan con registro de seguimiento en
EPIVIGILA en todas las fechas de seguimiento.

Caso nuevo: Corresponde a los notificados que son:
e Caso confirmado en las dltimas 24 horas.
e (Caso probable notificado en las altimas 24 horas.

Caso nuevo no notificado: Corresponde a los casos reportados por laboratorio.

Contacto nuevo no notificado: Corresponde a un contacto estrecho de un caso nuevo no
notificado.

Contacto nuevo: Contacto estrecho de un caso nuevo. Se excluyen los no notificados.

Notificacion nueva confirmada: Caso que cumple la definicion de caso confirmado y que
fue ingresado en las ultimas 24 horas.

Caso investigado: Caso confirmado o probable que en EPIVIGILA tiene registro de la
actividad del primer hito de seguimiento.

Semana de interés TTA: Periodo semanal definido de sabado a viernes, segin fecha de
notificacién.
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Indicador 1: Cantidad de test PCR realizados por Bisqueda Activa de Casos (BAC)

Objetivo: Aumentar o mantener la cantidad de test RT- | Responsable de ejecucion y/o control:
PCR realizados por BAC. Centros de Salud. SEREMI de Salud, Servicio
de Salud.

Meta: = 10%

Periodicidad: Semanal.

Periodo semanal definido de sabado a viernes, segun fecha de notificacién.

Escala Territorial: comuna, regional, nacional.

Fuente de informacidn: base EPIVIGILA y registros gestion BAC, actualizadas con los reportes de
laboratorio al dia de la determinacién del indicador

Cilculo del indicador a nivel comunal
N not. BAC c/test por comuna residencia semana x

X == - :
N2 total not.c/test por comuna residencia semana x

Calculo del indicador a nivel regional
N2 not. BAC c/test por region residencia semana x

X == y: . -
Ne total not. c/test por region residencia semana x

Calculo del indicador a nivel nacional
_ N2not. BAC c/test en el pais, semana x

" N@total not. c/test en el pais, semana x

Observacion
- Se considera notificacion con test aquella notificacion (o registro gestion BAC) que tiene resultado
de test PCR.
- Se considera notificacion BAC aquella notificacion (o registro gestion BAC) que indigue tipo caso
busqueda BAC.
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Indicador 2: Indice positividad test RT-PCR

Objetivo: Disminuir positividad. Responsable de ejecucion y/o control:
Meta: Disminuir el indice de positividad por tramo de Centros de Salud, SEREMI de Salud, Servicio
ubicacion. de Salud.

Tramo I (>nivel nacional): baja progresiva hasta alcanzar
nivel nacional

Tramo 2 (= nivel nacional): bajar semanalmente al menos
un 5%

Tramo 3 (menor nivel nacional y > 10%): 10%

Tramo 4 (<10%): 5%

Tramo 5 (<5%) mantener < 5%

Periodicidad: Semanal.

Periodo semanal definido de sabado a viernes, segin fecha de notificacidn.

Escala Territorial: comuna, regional, nacional.

Fuente de informacidn: base EPIVIGILA y registros gestiéon BAC, actualizadas con los reportes de
laboratorio al dia de la determinacion del indicador.

Calculo del indicador a nivel comunal

Nenotificados c/test positivo por comuna residencia semana x
X =

Ne total notificados c/test por comuna residencia semana x

Calculo del indicador a nivel regional

N2 notificados c/test positivo por region residencia semana x
X =

N2 total notificados c/test por region residencia semana x

Calculo del indicador a nivel nacional

N2 notificados c/test positivo en el pais, semana x
X =

N2 total notificados c/test en el pais, semana x

Observacion

- Se considera notificacion con test aquella notificacidn (o registro gestion BAC) que tiene resultado
de test RT-PCR.
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Indicador 3: Proporcion de casos notificados con testeo oportuno

Objetivo: cvaluar la oportunidad de testeo en personas
con indicacion de RT-PCR

Meta: >90%

Responsable de ejecucion y/o control:
Centros de Salud, SEREMI de Salud, Servicio
de Salud.

Periodicidad: Semanal.

Periodo semanal definido de sabado a viernes, segun fecha de notificacion.

Escala Territorial: comuna, regional, nacional.

Fuente de informacidn: base EPIVIGILA actualizada con los reportes de laboratorio al dia de la

determinacion del indicador.

Calculo del indicador a nivel comunal

N2 notificados sospechosos c/test por comuna residencia semana x

N¢ total notificados sospechosos por comuna residencia semana x

x100

Calculo del indicador a nivel regional

N2 notificados sospechosos c/test por region residencia semana x

N2 total notificados sospechosos por region residencia semana x

x100

Calculo del indicador a nivel nacional

N2 notificados sospechosos c/ test en el pals, semana x

Ne total notificados sospechosos en el pais, semana x

Observacion

x100

- Se excluyen los registros con etapa clinica probable.
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Indicador 4: Oportunidad de notificacion

Objetivo: Mejorar la oportunidad de notificacion de Responsable de ejecucion y/o control:
casos confirmados por laboratorio. Centros de Salud, SEREMI de Salud, Servicio
de Salud.

Meta: 100%

Periodicidad: Semanal.

Periodo semanal definido de sdbado a viernes, segun fecha de notificacion.

Escala Territorial: comuna, regional, nacional.

Fuente de informacion: base EPIVIGILA actualizada con los reportes de laboratorio al dia de la
determinacién del indicador.

Cilculo del indicador a nivel comunal
N¢ casos confirmados notificados correctamente por comuna residencia,
semana x
X = S - — - - x100
N¢ casos confirmados notificados por comuna residencia,

semana x

Calculo del indicador a nivel regional
N¢ casos confirmados notificados correctamente por region residencia,
semana x
N¢ casos confirmados notificados por region residencia,
semana x

X =

x100

Calculo del indicador a nivel nacional
N¢ casos confirmados notificados correctamente en el pais,
semana
x = . . X . x100
N2 casos confirmados notificados en el pais,

semana x

Observacion
- Se consideran soélo registros desde notificacion.
- Para los registros de notificaciones que se encuentren en gestiéon BAC, se considera la fecha de
notificacién BAC si ésta es anterior a la fecha de notificacién en EPIVIGILA.
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Indicador 5: Oportunidad en la investigacion epidemioldgica de casos

Objetivo: Fortalecer la investigacion epidemiologica de | Responsable de ejecucion y/o control:
los casos. Centros de Salud, SEREMI de Salud, Servicio
Meta: >90% de Salud.

Periodicidad: Semanal.

Periodo semanal definido de sabado a viernes, segun fecha de notificacion.

Escala Territorial: comuna, regional, nacional.

Fuente de informacidn: base EPIVIGILA actualizada con los reportes de laboratorio al dia de la
determinacién del indicador. Base de seguimiento.

Calculo del indicador a nivel comunal

N2 casos nuevos registrados investigados dentro de 48hrs
por comuna ler establecimiento, semana x 100
X = - — x
N?@ casos nuevos registrados por comuna ler establecimiento,

semana x

Calculo del indicador a nivel regional
N? casos nuevos registrados investigados dentro de 48hrs

por region ler establecimiento, semana x
X = - — — x
N¢ casos nuevos registrados por regiéon ler establecimiento,
semana x

100

Calculo del indicador a nivel nacional
N2 casos nuevos registrados investigados dentro de 48hrs en el pais,

_ semana x
X = 5 - - x100
N? casos nuevos registrados en el pais,
semana x
Observacion

- No seincluyen los casos nuevos no notificados.

- Se considera un caso nuevo registrado a aquel caso nuevo notificado que cumple los requisitos
para estar en el mddulo de seguimiento.

- La fecha para determinar el inicio de seguimiento corresponde a la fecha de resultado (caso
confirmado) o fecha de notificacién (caso probable). Para un caso confirmado, si el resultado del
test es anterior a la fecha de notificacion, se debe iniciar seguimiento a partir de la fecha en que
el registro esta disponible en la bandeja de seguimiento.

- Se cumple el indicador si, dentro de las 48 hrs. a partir de la fecha de inicio de seguimiento, se
tiene al menos una actividad de seguimiento exitosa (se logra ubicar al caso).

- El primer establecimiento corresponde al establecimiento dado por API FONASA. Si el registro no
hace match con API FONASA, se considera el establecimiento de notificacion.

- Se consideran solo registros de casos que estén activos o egresados en la bandeja de seguimiento.
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Indicador 6: Capacidad de investigacion de contactos

Objetivo: Fortalecer la investigaciéon epidemiologica de | Responsable de ejecucion y/o control:
los contactos estrechos. Centros de Salud, SEREMI de Salud, Servicio
Meta: >80% de Salud.

Periodicidad: Semanal.

Periodo semanal definido de sabado a viernes, segun fecha de notificacion.

Escala Territorial: comuna, regional, nacional.

Fuente de informacidn: base EPIVIGILA actualizada con los reportes de laboratorio al dia de la
determinacion del indicador. Base de seguimiento.

Calculo del indicador a nivel comunal

=
I

N°® casos nuevos con contactos estrechos por comuna ler establecimiento,

semana x
= — x100
N? casos nuevos por comuna ler establecimiento,

semana x

Cilculo del indicador a nivel regional

X =

N¢ casos nuevos con contactos estrechos por region ler establecimiento,

semana x
5 — — x100
N2 casos nuevos por region ler establecimiento,

semana x

Calculo del indicador a nivel nacional

N¢ casos nuevos con contactos estrechos en el pals,

= semana x
X = 5 - 7 x100
N® casos nuevos registrados en el pais,

semana x

Observaciones

No se incluyen los casos nuevos no notificados

Se considera un caso nuevo registrado a aquel caso nuevo notificado que cumple los requisitos
para estar en el médulo de seguimiento.

Los casos nuevos con contactos estrechos son considerados de forma dicotdmica (si o no).

El primer establecimiento corresponde al establecimiento dado por APl FONASA. Si el registro no
hace match con APl FONASA, se considera el establecimiento de notificacion. Se seguira
considerando el primer establecimiento para este indicador, aun si se derivd previo a la
investigacion epidemioldgica.

Se consideran solo registros activos o egresados en la bandeja de seguimiento.

10
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Indicador 7: Capacidad de investigacion de contactos

Objetivo: Evaluar la capacidad de seguimiento de Responsable de ejecucion y/o control:
contactos. Centros de Salud, SEREMI de Salud, Servicio
Meta: >80% de Salud.

Periodicidad: Semanal.

Periodo semanal definido de sabado a viernes, segin fecha de notificacién.

Escala Territorial: comuna, regional, nacional.

Fuente de informacién: base EPIVIGILA actualizada con los reportes de laboratorio al dia de la
determinacién del indicador. Base de seguimiento.

Calculo del indicador a nivel comunal
N2 contactos identificados investigados dentro de 48hrs,

por comuna ler establecimiento, semana x
= . — — X
N? contactos identificados por comuna ler establecimiento,
semana x

x 100

Cilculo del indicador a nivel regional

Ne@ contactos identificados investigados dentro de 48hrs,
por region ler establecimiento, semana x
X =5 - —= — — x100
N contactos identificados por region ler establecimiento,

semana x

Calculo del indicador a nivel nacional
N¢ contactos identificados investigados dentro de 48hrs,

en el pais, semana x
N? contactos identificados en el pals,
semana x

x100

Observaciones

- No seincluyen los contactos nuevos no notificados.

- Se considera como registro de contacto aquel que cumple las condiciones para estar en la bandeja
de seguimiento.

- Se consideran sélo registros de casos activos o egresados en la bandeja de seguimiento.

- El primer establecimiento corresponde al establecimiento dado por APl FONASA. Si el registro no
hace match con APl FONASA, se considera el establecimiento de notificacion del caso indice. Se
seguira considerando el primer establecimiento para este indicador, aln si se derivd previo a la
investigacion epidemioldgica.

11
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Indicador 8: Casos en seguimiento

Objetivo: Evaluar la capacidad de seguimiento de casos | Responsable de ejecucion y/o control:
Meta: >90% Centros de Salud, SEREMI de Salud y OAL.

Periodicidad: Semanal.

Periodo semanal definido de sdbado a viernes, segtin fecha de notificacion.

Escala Territorial: comuna, regional, nacional.

Fuente de informacidn: base EPIVIGILA actualizada con los reportes de laboratorio al dia de la
determinacidn del indicador. Base de seguimiento.

Calculo del indicador a nivel comunal
N® casos activos con seguimiento segun protocolo

por comuna Qltimo establecimiento, semana x

x = 5 - x100
N¢ casos nuevos registrados por comuna
por comuna ultimo establecimiento, semana x
Calculo del indicador a nivel regional
Ne@ casos activos con seguimiento segun protocolo
por region ultimo establecimiento, semana x 100
X = - X
N? casos nuevos registrados por comuna
por regién ultimo establecimiento, semana x
Calculo del indicador a nivel nacional
N® casos activos con seguimiento segun protocolo
en el pais, semana x
x = pes, x100

N¢ casos nuevos registrados por comuna
en el pais, semana x

Observacion

- No se incluyen los casos nuevos no notificados (“casos reportados por laboratorio”).

- Se considera un caso activo como aquel caso notificado que cumple la definicidon de caso activo,
con fecha de notificacion en la semana de interés.

- Se consideran sélo registros activos o egresados en la bandeja de seguimiento.

- Segun protocolo implica un seguimiento diario por dia de seguimiento, desde el inicio de
seguimiento y se valora de forma dicotémica (cumple o no cumple el protocolo de seguimiento).

- Por seguimiento diario se entiende que, diariamente, se debe realizar una actividad de
seguimiento (la cual puede ser exitosa o no).

12
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Indicador 10: Contactos con al menos 2 seguimientos dentro de su periodo de cuarentena de 14 dias

Objetivo: Evaluar la capacidad de seguimiento de Responsable de ejecucion y/o control:
contactos estrechos. Centros de Salud, SEREMI de Salud y OAL.
Meta: >90%

Periodicidad: Semanal.

Periodo semanal definido de sabado a viernes, segun fecha de notificacién.
Escala Territorial: comuna, regional, nacional.

Fuente de informacién: Base de seguimiento.

Calculo del indicador a nivel comunal

N? contactos que cumplieron cuarentena con al menos 2 seguimientos
por comuna ultimo establecimiento, semana x
N contactos que cumplieron cuarentena
por comuna Ultimo establecimiento, semana x

x100

Calculo del indicador a nivel regional

N contactos que cumplieron cuarentena con al menos 2 seguimientos
por regiéon Qltimo establecimiento, semana x 100
X = - x
N contactos que cumplieron cuarentena

por region ultimo establecimiento, semana x

Calculo del indicador a nivel nacional

N2 contactos que cumplieron cuarentena con al menos 2 seguimientos
en el pais, semana x
X = > - x100
N¢ contactos que cumplieron cuarentena

pen el pals, semana x

Observacion

El indicador se construye sobre los contactos que egresan (fecha de término de cuarentena) de
seguimiento, durante la semana de interés (esto es, s6lo registros egresados de la bandeja de
seguimiento).

El periodo de seguimiento para el contacto corresponde a la cantidad de dias entre la 1era fecha
en que el contacto estd disponible en la bandeja de seguimiento hasta la dltima fecha fin
cuarentena.

Se cumple con el indicador si en el periodo de seguimiento del contacto se registran al menos 2
actividades de seguimiento (las cuales pueden ser exitosas o no).

Se excluyen los contactos que se transforman en caso y que estan notificados (tiene folio asociado
CcOmo caso).

13




Manual Indicadores TTA

MINSAL

18-05-2021

Objetivo

En este documento se resume la informacién del célculo de los indicadores de la Estrategia de Testo Traz-
abilidad y Aislamiento (TTA). Se detallan a continuacién las bases de datos a considerar en el cdlculo de los
indicadores, asf como también las variables a utilizar desde cada base.

Nota importante

Este documento es una versién preliminar del cdlculo de los indicadores TTA, la cual considera como fuentes
de informacién Epivigila y la informacién de test PCR provista por los Laboratorios. Esta forma de operar
es transitoria mientras se actualiza el sistema interconectado Plataforma Nacional de Toma de Muestra.

Observaciones generales

» Las bases de datos a considerar para el cdlculo de los indicadores TTA son las siguientes:

— EPI-NOT: EPIVIGILA notificaciones.
— BAC: notificaciones Gestién BAC.

— EPI-SEG: EPIVIGILA seguimiento.
— LAB: Laboratorios.

« La base de datos LAB se utiliza para agregar a EPI-NOT la informacién del resultado de test. fecha
de toma de muestra y fecha de resultado (variables resul, fecha_toma muestra y fecha_resultado,
respectivamente).

« Se considera como semana de interés la semana definida de dfa sdbado a viernes. De aqui en adelante,
denotaremos por inicio el dfa sabado de la semana de semana de interéds y final el dia viernes de la
semana de interés.

» [El célculo de indicadores se realiza el dia martes de la semana posterior a la semana de interés. Todas
las bases de datos consideradas son con corte del dia martes en la mafiana. Es importante resaltar que
la. informacién disponible en las bases contienen (mayormente) los registros hasta el dia lunes.




Estructura del cédigo

El céleulo de los indicadores se realiza usando el archivo 0_codigo_indicadores.R {ubicado en la carpeta
Indices), en el cual se definen objetos a utilizar durante el calculo de los indicadores, se hace referencia
a archivos .R que cargan las bases de datos, como también a aquellos archivos .R en los que se realiza el
célculo de los indicadores de testeo y trazabilidad.

El archivo 0_codigo_indicadores.R estd organizado como sigue:

« Parte 1: carga de librerfas y objetos a utilizar. La semana de interés se define de sdbado a viernes.
El objeto semana_cont_viejos define la fecha de notificacién a considerar para contactos asociados a
casos que no son notificados en la semana de interés (contactos rezagados de casos).

B S EMATIE B @ @G o e e e
hoy_nf = gsub("~¥,"", as.character(lubridate: :today()))

inicio = lubridate::ymd("20210417")

final = lubridate::ymd("20210423")

semana = interval (inicio,final)

]

#Semane considerade para definiv los coniacfos de casos cuye
#fecha de notificacion es anterior a la semany de inleres
semana_cont_viejos = interval(inicio - lubridate::days(10),inicio-lubridate::days(1))

Se hace uso de dos archivos:

« nombres estandarizados comunas: region_comuna_poblacion_2020.xlsx
» establecimientos DEIS. Archivo .Rdata con la base de datos de los establecimientos DEIS.

# base nOMDTE TEGLON Y  CORUTHQS w2 2 2 T e
nombre_region_comuna = resad_excel(“datos/archivos/seg/region_comuna_poblacion 2020.xlsx")
nombre_region_comuna = nombre_region_comuna %>% select(region,comuna)

# base estoblecimientos DEIS -~
load("datos/archivos/seg/establecimientos _rc.Rdata™)

« Parte 2: carga y limpieza bases de datos EPI-SEG, LAB, EPI-NOT y gestién BAC. Cada archivo .R
al que se hace referencia, realiza la limpieza de la base de datos respectiva.

# Depuraciones ————-—
source (paste0(“datos/depuraciones/”,fechanombase,” dep new_Seguimiento_pntm.R"))
source (pastel("datos/depuraciones/",fechanombase,”_dep_labsratorio_z.R"))

source (pastel(“datos/depuraciones/",fechanombase,” dep _new Epivigila nuevos.R"))

« Parte 3a: incorporar a los registros de notificacion, la informacién de la base LAB.

# % join lab a ept con cambio de esiados
source (paste0(“datos/depuraciones/"”,fechanombase, " bases_indicadores_a.R"),
encoding = "UTF-8")

+ Parte 3b: calculo de los indicadores de testeo y trazabilidad.



-

=

# * wndicadores I a 4

source (paste0("Indices/",fechanombase,” 1_codigos tta_ind lad old.R"),
encoding = "UTF-8")

# A VALTAOSE SEGUIMETEIEQ o o e ot 7 o e

source (paste0("Indices/",fechanombase,” new_a _codigos tta_ind_5all_derivacion_check.R"),
encoding = "UTF-8")

# o ANATCAAOTES B G L = o o o e e e
source (paste0("Indices/",fechanombase,” new b_codiges_tta_ind_Ball_derivacion_check.R"),

encoding = "UTF-8")



Limpieza bases de datos

El proyecto estd diseflado para que las bases de datos usadas en el proceso de célculo de indicadores estén
ubicadas en las siguientes carpetas:

« EPI-SEG: datos/archivos/seg y debe tener por nombre info_contactos_fecha.csv.

o« LAB: datos/archivos/lab y debe tener por nombre fecha_lLabLong.Rdata.

« EPI-NOT: datos/archivos/epi y debe tener por nombre fecha_0600_EPI-COVID-19(full) .Rdata.
« BAC: Indices/muestras_bac y debe tener por nombre fecha_Gestidén BAC nacional.csv.

En la carpeta datos/depuraciones se encuentran los archivos .R relativos a depuracién y limpieza de las
bases de datos a utilizar.

Limpieza bases de datos - Seguimiento

En el archivo dep_new_Seguimiento_pntm.R se detalla el proceso de carga de la base EPI-SEG y los registros
a considerar y excluir en el periodo.

El cdlculo de los indicadores TTA no contempla los registros provenientes de Plataforma Nacional de Toma
de Muestra, por lo que NO se deben considerar los folios que en la base de seguimiento comiencen con PNTM.

Los potenciales registros a considerar desde la base de seguimiento corresponde a todos los registros de casos
y contactos que tienen fecha _notificacion en la semana de interés, que se encuentren activos o egresados
en el sistema.

seg2_casocont <- seg2_a %>%
filter(fecha_notificacionl %within} semana ) ¥%»% #casos y contactos
filter (suspendido == "active® | suspendido == “egresadc")

Se agregan los contactos rezagados de casos: contactos que tienen fecha_creacion la semana de interés
y cuyo caso indice tiene fecha_notificacion con anterioridad a la semana de interés (contactos de
casos rezagados). El periodo considerado para la fecha de notificacién del caso indice estd definido
por semana_cont_viejos = interval(inicio - lubridate::days(10),inicio-lubridate::days(1)).
Este dltimo objeto estd definido en el archivo 0_codigo_indicadores.R

# s2leccton Conbtoctos SemMama LrE @ @G T T T T T T e
seg2_cont_viejos <- seg2_a %»%
filter(tipo_seguimiento == “contacto”) %>%
filter (fecha_creacionl %within¥ semana) %>%
filter(suspendido == Yactivo” | suspendido == "egresado") %>%
filter(fecha_notificacionl %within¥ semana_cont_viejos)

Para el cdlculo de los indicadores, se crean las variables caso_asociado y n_folio_cont que cor-
responden al folio del caso indice y el folio del contacto, respectivamente. Para aquellos registros
tipo_seguimiento==caso, la variable n_folio_cont queda con registro NA. Se EXCLUYEN del analisis
aquellos registros de casos y contactos que NO tengan fecha_cumple_requisitos.

seg2_new <- seg2_new %>%
separate(n_folio, c('"cod", "n_folioc_cont"), sep = "~", remove = FALSE) %>%
mutate(posl = str_locate(cod, "[:digit:1")[, 11,
caso_asociado = atr_sub(cod, posl)) %>%
select (~c(cod, posl)) %>%
select(n_folio, caso_asociado, n_folio_cont, everything())



Limpieza bases de datos - Laboratorio

En el archivo dep_new_Laboratorio_a.R se detalla el proceso de carga de la base histérica de exdmenes
PCR reportada por los laboratorios a MINSAL.

Se aplica un proceso de deduplicacién de registros considerando un tnico registro para un mismo RUT, fecha
toma. de muestra, resultado. laboratorio y regién toma de muestra.

F dedup Ll OOl 0N T
# un registro por RUT, fecha toma muestra,resuliado, laboreiorio, region ioma muestirs
print("Lab: deduplicacion®)

lab_longl = lab_longl %>%
mutate (RUT = ifelse(iis.na(RUTCORREGIDO) ,RUTCORREGIDO,RUT))

lab_long_d1 <-
distinct(lab_longl,
RUT,
fecha_toma_muestra,
resul,
laboratorio, region_toma_muestra,
.keep_all = TRUE)

Limpieza bases de datos - Muestras BAC

En el archivo bases_bac.R se detalla el proceso de carga de la base histérica de muestras BAC y el proceso
de limpieza de los registros de esta base, los que serdn luego agregados a los registros de notificacién para el
célculo de los indicadores.

Se consideran los registros de muestras BAC que tengan fecha_toma_muestra en la semana TTA. Todo
registro de esta base tiene presentacion_clinica==Asintomético y se considera que es un registro
tipo_caso_busqueda==Bisqueda Activa.

base_bac_sem = base_bac %>%
filter(fecha_toma_muestra %within’ semana)

Limpieza bases de datos - Epivigila Notificaciones

Se consideran sélo registro que sean vigentes (vigente_mno_eliminado != F) y se excluyen las notifica-
ciones no validadas (es decir, se excluyen registros estado_caso == "No validada). Se define estado_ord
como una jerarquizacién de la etapa clinica de los registros (en este orden: confirmada, probable, sospecha,
biisqueda activa).

Se seleccionan los registros con fecha de notificacién en la semana de interés.

#--geleccionar por fecha
print ("Epi-Not: semana interes™)
epifull3 <- epifull2 %>%
mutate (nombre_base= “EPI-NOTY) %>%
subset (fecha notificacionl %within% semana )

A estos tltimos registros, se afiaden aquellos provenientes desde la base BAC.



source (pastel ("Indices/",fechanombase,” _bages_bac.R") ,encoding = "UTF-§%)
epifull3_v = epifull3

B Pl BAQ PUIL o e e e e S e 0 e o e o o o e o e
epifull3_run = epifull3 %>%
filter(tipo_identificacion == "RUN")

base_bac_sem_run = base_bac_sem %>%
filter(tipo_identificacion == "RUN")

epi3run_bacrun = intersect(epifull3_run$RUT,base_bac_sem_runsRUT)
bacrun_noepi3run = setdiff(base_bac_sem_run$RUT,epifull3_run$RUT)

B D P T o o e 2 2 0 1 4 o o o
epifull3d_norun = epifull3 %>%
filter(tipo_identificacion = "RUN")

base_bac_sem_norun = base_bac_sem %»%
filter(tipo_identificacion i= "RUN")

epi3norun_bacnorun = intersect(epifull3_noruniRUT,base_bac_sem_norunfRUT)
bacnorun_noepi3norun = setdiff (base_bac_sem_norun$RUT, epifull3_norun$RUT)

B BOC QPTG Q@ e o e e o e e s
base_bac_aepi = bind_rows(base_bac_sem_run %»% filter (RUT %in% bacrun_noepi3run),
base_bac_sem_norun %% filter (RUT %in¥% bacnorun_noepi3norun) )

Se realiza un proceso de deduplicacidn de los registros. Kl resultado final corresponde a todas la notificaciones
(v registros gestién BAC) consideradas en la semana TTA. Se priorizan los registros que se encuentran en

la notificacién.

#-~deduplicacion
print ("Epi-Not: deduplicacion™)
epifulld_epi <- epifull3 %>%

filter (nombre_base=="EPI-NOT") %>%

group, by (RUT) %>%
arrange (estado_ord,estado_paciente,id_formulario_eno) %>%
distinct (RUT, .keep_all = T) %»%

ungroup ()

epifulld_bac <- epifull3d ¥»%

filter (nombre_base=="RBALY) %»Y

group, by (RUT,fecha_nacimiento) %>%

distinct (RUT,fecha_nacimiento, .keep_all = T) %>%
ungroup ()

epifull4_a = bind_rows(epifull4d_epi,

epifulld_bac)

epifulld = epifulld_a %>%

group_by(RUT,fecha_nacimiento) %»%
arrange (desc(nombre_base)) %%



ungroup() %>%
distinct (RUT, .keep_all = T) %>%
ungroup()

epi_nuevos = epifulld

Informacién de Laboratorios (PCR) a Epivigila.

A los registros de notificacién (incluidos registros gestion BAC) se les incorpora la informacién de fecha toma
de muestra, resultado y fecha de resultado de test PCR. Esto se realiza en el archivo bases_indicadores_a.R.

Se considera la informacién de los test con fecha de toma de muestra de 15 dfas, a partir del dia anterior a
la fecha del célculo del indicador.

inicio_lab = lubridate::ymd(hoy_nf) - 1 ~ lubridate::days(15)
final_lab = lubridate::ymd(hoy_nf) - 1

semana_lab = interval(inicio_lab,final_lab)

lab_long_sl = lab_long_s %>%
filver(fecha_toma muestra %within% semana_lab)

Para aquellos registros que tienen un solo test, se les considera la informacién del tnico test,

print ("Lab a epi: join unicos®)

join_unicosl <- left_join(epi_d %>% filter (RUT %in¥ rut_lab_uno_res$RUT),
lab_long_s1 %>% filter(RUT %in% rut_lab_uno_res$RUT),
by = "RUT*)

mientras que para aquellos que tienen més de un test, se realiza una jerarquizacién del resultado de test
(positivo, negativo, resultado invdlido). Esto se hace para que, cuando una persona tenga asociados resultados
PCR diferentes, se consideren en esa jerarquia. Por ejemplo, si una persona tiene resultado positivo y
negativo, se considera el resultado positivo. La informacién final del test asociada a cada notificacién es
aquella que tiene la fecha de toma de muestra mds cercana a la fecha de notificacién (en valor absoluto).

lab_long_si$resul = gdata::reorder.factor(lab_long_si$resul,
new.order=c ("POSITIVD",
"NEGATIVO®,

TRESULTADO INVALIDO™))
# union entre lLog que sSon unicos en ept perc tienen mas de un resuliedo en laboratorio
join_unicos2 <- left_join(epi_d %>% filter(RUT %in% rut_lab_dup_res$RUT),
lab_long_si %>% filter(RUT %in% rut_lab_dup_res$RUT),
by = "RUTY)

# deduplicacton:
join_unicos2_d <- join_unicos2 %>%
mutate (aux = lubridate::ymd(fecha_toma_muestra) - lubridate::ymd(fecha_notificacion),
aux_a = abs(aux)) %>Y%
group by (RUT) %%
arrvange (RUT,resul ,aux_a,desc(fecha_toma_muestra)) %>%
ungroup() %»%
distinct (RUT, .keep_all = T)



Con la informacién del test, se realiza una actualizacién de la etapa clinica de los registros de notificacién:
todo resultado positivo para a ser confirmado, independiente de la etapa clinica. En cambio, si la etapa
clinica es sospecha o busqueda activa y el resultado de test es negativo, la etapa clinica es descartada.

B actualigacton @lapa Clima G o e e e e e e e e o e
print ("Lab a epi: actualizacion estados™)

lab_a_epi_resul_n = lab_a_epi_resul %>¥%
mutate(et_cl_nueva = case_when(
resule="POSITIVO" ~ "COHFIRMADAY,

resul=="NEGATIVO" & etapa_clinica == "SUSPECHA"™ ~ “DESCARTADAY,
resul=="NEGATIVO" & etapa_clinica == "BUS{UEDA A" ~ "DESCARTADA",
TRUE ~ etapa_clinica)

)

lab_a_epi_resul = lab_a_epi_resul_n

Indicadores de Testeo

Los indicadores de testo se calculan en el archivo 1_codigos_tta_ind_la4_old.R.

Indicador 1

» Numerador: notificaciones con resultado de test tal que tipo_caso_busqueda == Bisqueda activa.
« Denominador: notificaciones con resultado de test.

aux_indl = lab_a_epi_resul %>%
filter ({is.na(resul)) %>%
filter(tipo_caso_busqueda == "Atencidén médica" | tipo_caso_busqueda == "Biisqueda activa')

aux_indl = aux_indl %>%

mutate (indl = case_when(
tipo_caso_busqueda == "Bisqueda activa® ~ T,
TRUE ~ F

))

Indicador 2

o Numerador: notificaciones con resultado de test que tienen resultado de test PCR positivo.
o Denominador: notificaciones con resultado de test PCR.

# A bCLSG ko aas a2 s 45 ka2t Ak 24t it i S S R A2k it i S Akt L a2 A1 AARR Sk e S At AR ke Lhrk s 21 hiae
aux_ind2 = lab_a_epi_resul %>%
filter ({is.na(resul))

aux_ind2 = aux_ind2 %>%
mutate(ind2 = case_when(
resul == "POSITIVOY ~ T,
TRUE ~ F
)



Indicador 2, segin BAC/AM

La positividad segtin tipo de atencién médica;

+ BAC:
— Numerador: notificaciones con resultado de teste PCR positivo tal que tipo_caso_busqueda==BGsqueda
activa.
— Denominador: notificaciones con resultado de teste PCR tal que tipo_caso_busqueda==Bisqueda
activa.
o AM:
— Numerador: notificaciones con resultado de teste PCR positivo tal que tipo_caso_busqueda==Atencidn
médica.
— Denominador: notificaciones con resultado de teste PCR tal que tipo_caso_busqueda==Atencién
médica.
BE R BB e o S 1 0 S S ] i . s

aux_ind2b = lab_a_epi_resul %»%
filter(lis.na(resul)) %>%
filter(tipo_caso_busqueda == "Atencidén médica" | tipo_caso_busqueda == "Bizqueda activa')

aux_ind2b = aux_ind2b %>%
mutate (ind2b_bac = casse_when(

resul == "PO3ITIVOY & tipo_caso_busqueda == "Bisgueda activa" ~ T,
resul f= "POSITIVD" & tipo_caso_busqueda == "Bisgueda agctiva® ~ F,
TRUE ~ NA

DDI A5 A

nutate (ind2b_am = case_when(
resul == "POSITIVO" & tipo_caso_busqueda == "itencién médica" ~ T,
resul I= "POSITIVOY & tipo_caso_busqueda == "itencidén médica® ~ F,
TRUE ~ HA

))

Indicador 3

Observacion: S6lo se consideran registros desde notificacién (se excluyen registros desde gestién BAC). Se
excluyen notificaciones con etapa clinica (actualizada) probable.

o Numerador: total de notificaciones que tienen un resultado de test PCR.
» Denominador: total de notificaciones.

BB D B e e e o o o o o e e
aux_ind3 = lab_a_epi_resul %>%
filter(et_cl_nueva = "PROBABLE") %>%

filter (nombre_basews REPI-FOTY)

aux_ind3 = aux_ind3 %>%
mutate(ind3 = case_when(
resul %in% c(UNEGATIVO®,"NO CONCLUYENTEY,"POSITIVOY,"RESULTADD INVALIDDY ) ~ T,
is.na(resul) ~ F,
TRUE ~ NA
)



Indicador 4

Observacion: sélo se consideran registros desde notificacién (se excluyen registros desde gestién BAC).

« Numerador: total de notificaciones que tienen resultado de test PCR positivo y que cumplen que la
fecha de toma de muestra sea posterior a la notificacién.
» Denominador: total de notificaciones con resultado de test PCR positivo.

Observacion: para aquellos registros que estén notificados en gestién BAC previo a la notificacién, se con-
sidera la fecha de notificacién BAC para el calculo del indicador. La fecha de notificacién BAC que se utiliza
para el cdlculo del indicador corresponde a la mas cercana a la fecha de notificacién en EPIVIGILLA.

b DG e o o e e e e e e e e e s e o s o o e 2 S i e
aux_ind4 <- lab_a_epi_resul %>%
filter(resul == ’POSITIVZ’) %>%

filter (nombre_base=="EPI-NIT")

aux_ind4_nobac = aux_ind4 %>Y%
filter (1 (RUT %in} base_bac_sem$RUT))

aux_ind4_bac = aux_ind4 %>%
filter (RUT %inY% base_bac_sem$RUT) ¥%»%
left_join(base_bac_sem %>%
mutate(fecha_notificacion_bac = fecha_notificacion) %>%
select (RUT,fecha_notificacion_bac),
by="RUT") %>%
mutate (aux = lubridate::ymd(fecha_notificacion) =~
lubridate::ymd(fecha_notificacion_bac)) ¥>%
group_by (RUT) %»% arrange(RUT,desc(aux), (fecha_notificacion_bac)) %>%
distinct (RUT, .keep_all = T) %»¥%
select(-aux) %>%
mutate(fecha_notificacion = case_when(
tig.na(fecha_notificacion_bac) & (fecha_notificacion_bac <= fecha notificacion) -~
fecha_notificacion_bac,
TRUE ~ fecha_notificacion

M

aux_ind4 = bind_rows (aux_ind4_nobac,

aux_ind4_bac)

aux_ind4 = aux_ind4 %>%
mutate (indd = case_when(
fecha_notificacion <= fecha_toma_muestra ~ T,
TRUE ~ F
»
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Indicadores de Trazabilidad

Seleccién de registros a considerar

Previo al cdlculo de los indicadores, es necesario definir los casos y contactos a considerar para los indicadores.
En el archivo new_a_codigos_tta_ind_balO_derivacion_check.R se realiza este proceso.

Desde la notificacién, se obtienen los registros confirmados y probables que cumplen los 5 requisitos en la
bandeja de seguimiento: caso indice con etapa clinica confirmada o probable, notificacién valida o inconclusa,
registro vigente no eliminado, paciente vivo, lugar de reposo domicilio particular o residencia sanitaria.

B Py MU UOS GUE CUMD L T EGU L B L LB o o o o o e T e T o o e
print("Epi cumple®)
epi_nuevos_cumple = lab_a_epi_resul %>%

filter(et_cl_nueva == "CONFIRMADA"™ | et_cl_nueva == "PROBABLE® ) %»%
filter(estado_caso == ’Validada’ | estado_caso == ’Inconcluso’) %%
filter(vigente_no_eliminado == "TRUE") %>%
filter(estado_paciente == ’vivo’) %»%
filter(lugar_reposo == ‘Domicilio particular’|

lugar_reposo == ’Regidencia sanitaria’) %>%

mutate (nunmero_folio=as.pumeric (numero_folio))

De la base de seguimiento, se consideran los registros que cumplan que la diferencia entre la fecha cumple
requisitos y la fecha de notificacién sea menor a 14 dfas. Respecto a los contactos, se separan aquellos que
son creados en la semana posterior a la semana TTA.

print("Folios casos y contactog")
# % base folios unices (solamente 108 fOLT08) mrrmmm o o e e
seg = seg ¥»%
wutate (dif fecha=as.numeric(as.Date(fecha_cumple _requisitos, origin="i1880-12-30"))-
as.numeric(as.Date(fecha_notificacion, origin="1888-12-30%))) %>%
filter(dif_fecha < 14)

aux = seg %% filter(visible_no_eliminado == "t") %>%
distinct(n_folio, . keep_all = T)

aux_caso = aux %>%
filter(tipo_seguimiento == ‘casc’)

aux_contacto = aux %>%
filter (tipo_seguimiento == ’contacto’) %>}
fiilter (as.Date(fecha_creacion) <= final) %>%
mutate (dif fecha contacte = as.npumeric(as.Date(fecha_creacion,origin="1889~12-30"))~
as.numeric(as Date(fecha_notificacion, origin="i898-12-30"))) %»%
filter(dif _fecha_contacto >= —14)

aux_contacto_nuevos = aux %»%
filver(tipo_seguimiento == ’contacte’) ¥%>%
fiiter (as.Date(fecha_creacion) » final) %>%
filter(suspendido == “activo® | suspendido == “egresado" )

aux_contacto_viejos = aux_contacto %%
filter(fecha_creacionl %within¥ semana) %»%
filter(suspendido == “active” | suspendido == “egresado® ) %%
filter(fecha_notificacionl %within}¥ semana_cont_viejos)
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El primer seguimiento (indicadores 5 a 7), se considera que lo realiza APS si el registro hace match con API
FONASA. En este caso. la columna institucion_contacto tiene el cédigo DEIS del establecimiento al que
cae el registro en la bandeja de seguimeinto. En caso contrario, se considera que el seguimiento corresponde

a SEREMI.

seg = seg %*%
mutate (TTA = case_when(
is.na(institucion_contacto) ~ "SEREMI™,
TRUE ~ "ARS"
)

De los contactos, se consideran aquellos que cumplen las condiciones para estar en seguimiento. Esto es,
el caso indice debe satisfacer 3 condiciones: etapa clinica confirmada o probabe, notificacién validada o
inconclusa y vigente no eliminado. De los casos indices notificados la semana TTA, se busca esta informacién
en las notificaciones de la semana (con etapa clinica actualizada). Para los casos indices con notificacién
anterior a la semana TTA, la informacién se busca en los registros originales de la notificacién.

== buscer CASOS walidos
folio_epin_cumple_y_seg_caso = intersect(unique(epi_nuevos_cumple$numero_folio),
unique (aux_caso$n_folio))

#o buscor CONTACTOS walidos: gque no estan ascciades o un CASO encontrado antes
find_seg_nocasoepi = setdiff (unique(aux_contactofcaso_asociado),
folio_epin_cumple_y_seg_caso)

#buscamos los folios anteriores en epi y que cumplan los regquisitos
find_seg_val_epiresul = lab_a_epi_resul %>%
filter (numero_folio %in% find_seg_nocasoepi) %>%

fitter(et_cl _nueva == "CONFIRMADA"™ | et_cl_nueva == "PROBABLE" ) %»%
filter(estado_caso == ’Validada’ | estado_caso == ’Inconcluso’) %>%
filter(vigente_no_eliminado == *TRUE') ¥%>%

mutate (fecha_toma_muestra_bac = NA)

find_seg _val_epiantiguoc = epifull2 %>%
nutate (nombre _base="EPI-NOT") %»%
filter(fecha_notificacion %within} semana_cont_viejos) %>%
filter(numero_folio %in% find_seg nocasoepi) %>%

filter(etapa_clinica == "CONFIRMADA"™ | etapa_clinica == "PRUBABLEY ) %>%
filter(estado_caso == ’‘Validada’ | estado_caso == *Ipconcluso’) %»%
filter(vigente_no_eliminado == *THUE’) %>}

mutate (fecha_toma muestra_bac = NA)

find_seg_val_epi = bind_rows(find_seg_val_epiresul %»}
mutate (nuneroe_folio=as.numeric(numero_folio)),
find_seg_val_epiantiguo %>%
select (names (base_bac_aepi) ,estado_caso,vigente_no_eliminado,
estado_paciente,etapa_clinica,estado_ord,id_formulario_eno,
lugar_reposo,presentacion_clinica,fecha_primeros_sintomas,
fecha_diagnostico))

#ew casos welidos (Junto a sus contactos)
#y contactos walidos (caso <ndice no en grupe de casos validos)
caso_valido_concont = aux %>%

filter(caso_asociado %in?% folio_epin_cumple_y_seg_caso)
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find valido = aux_contacto %>% filter(caso_asociado %in% find_seg_val_epif$numero_folio)
validos = bind_rows(caso_valido_concont,find_valido)

validos_info = seg %»% filter(n_folio %in¥% validos¥n_folio)

Los casos v contactos caen en la bandeja de seguimiento del establecimiento dado por API FONASA. Esta
informacién esté disponible en institucion_contacto. Si el registro no hace match con API FONASA, el
primer seguimiento le corresponde al establecimiento de notificacién (id_institucion). La comuna de cada
establecimiento se obtiene de la base de establecimientos DEIS (cargada en el objeto establecimientos_rc).

B ¥ P ONS COMUNG ARSE L UG 0T SO U BT L o o o e e e e L 8
3

validos_infol$ins_nueva <- validos_infolfinstitucion_contacto
validos_infol%¥ins_nueva_nombre <- validos_infol#nombre_institucion_seguimiento

index_nainsnueva = is.na(validos_infol%ins_nueva)
index_nainsnuevanombre = is.na(validos_infol%ins_nueva_nombre)

validos_infol#ins_nuevalindex_nainsnueva] <-
validos_infol$id_institucion[index_nainsnueval]

validos_infol$%ins_nueva_nombre[index_nainsnuevanombre] <-
validos_infol$nombre_institucion_indice[index_nainsnuevanombre]

#-- goreger la informacion de instiiucion confacio
validos_infol$ins nueval = ag.numeric(validos_infol$ins nueva)

validos_infol = left_join(validos_infol %>% mutate(ins_nueval=as.character(ins_nueval)),
establecimientos_rc,by=c("ins_nueval'="ins_nueva))

En la base de seguimiento, diferentes folios de contacto para un mismo caso indice, estédn asociados a una
misma persona. Con el fin de contar sélo una vez a esa persona asociada al caso indice en estudio, se realiza
un proceso de deduplicacién de contactos para un caso indice. El folio de contacto que se considera es aquel
con la primera fecha de creacién.

print ("Deduplicacion contactos por caso indice™)
validos_infol caso = validos_infol %>% filter(tipo_seguimiento == "casoc”)

#esto es lo nmuewvoe pare deduplicar contacios
validos_infol_cont = distinct(validos_infol %>%
filter(tipo_seguimiento == Ycontacto”),
n_folio,.keep_all = T) %»%
arrange(caso_asociado,cont_n_identificacion,
cont_nombres,cont_primer_apellido,
fecha_creacion)

validos_infol_cont_dd = distinct(validos_infol_cont,caso_asociado,
cont_n_identificacion,
cont_nombres,cont_primer_apellido,
.keep_all = T)

validos_infol_cont_final = validos_infol %>%
filter(n_folio %in% validos_infol_cont_dd$n_folio)
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validos_infol = bind_rows(validos_infol_caso,validos_infol_cont_final)

A Los registros de seguimiento considerados para los indicadores, se les agrega la informacién desde la
notificacién.

Few getualizacion base walidos

print("Actuvalizacion base validos™)

validosl = distinct(validos_infol,n_folio,.keep_all = T)
solo los folwos de casos y contacios unicos

F#odef VT TAD LG e e T T
lab_a_epi_resul$numero_foliol = as.character(lab_a_epi_resul$numero_folio)
lab_a_epi_resull = lab_a_epi_resul %>%
select(id_formulario_eno,numero_folio,numero_folioil,
RUT,fecha_primeros_sintomas,
region_residencia,comuna_residencia,fecha_notificacion,
et_cl_nueva,etapa_clinica,presentacion_clinica,
fecha_diagnostico,region_toma_muestra,
Fechadecorreo,fecha_correo,
fecha_toma_muestra,resul,fecha_resultadol)
print(*Validos con informacion de Epi-Not™)
validosl_epi = left_join(validosl,
lab_a_epi_resull,
by=c("cago_asociado’="numero_foliol"))
#los contactos se wan o guedar con la info del case indice

Calculo indicadores

El codigo para el cdlculo de indicadores se encuentra en el archivo new_b_codigos_tta_5al0_derivacion_check.R.

Indicador 5

Observacion:
1. La fecha de inicio de seguimiento es:

o sila etapa clinica (actualizada) es confirmada: fecha de resultado del test. En caso que el resultado
de test sea anterior a la notificacién, es la fecha desde que estd disponible el registro en la bandeja
de seguimiento (fecha_cumple_requisitos). Esto se resume al considerar el maximo entre ambas
fechas.

« Sila etapa clinica (actualizada) es probable: fecha de notificacién.

2. Se cumple el indicador si, dentro de las primeras 48hrs a partir de la fecha de inicio de seguimiento
(punto anterior), se debe contar con AL MENOS UN SEGUIMIENTO EXITOSO. Esto Gltimo significa
que se debe haber contactado al caso (contacto_localizado==t) al menos una vez en las primeras
48hrs (dia_contacto entre la fecha de inicio de seguimiento més 2 dias).

3. La regién y comuna corresponde a la regién y comuna del establecimiento dado por AFI FONASA
(institucion_contacto, si registro hace match). En caso contrario, corresponde a la regién y comuna
del establecimiento de notificacién (id_institucion).
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El indicador se obtiene como:

o Numerador: ndmero de casos que tienen al menos un seguimiento exitoso dentro de las primeras 48hrs
a partir de la fecha de inicio de seguimiento.
e Denominador: total de casos considerados en la semana TTA.

e wmumero 4é cas08

aux_num_com = validosl_epi %>%
filter(tipo_seguimiento == ‘casoc’) %»%
group_by(est_regl,est_coml) %>%
count ()

print ("Indicador BY)

validos_infol caso = validos_infol %>%
filter (tipo_seguimiento == “cagzo®)

validos_infol_caso_seg = validos_infol ¥%>%
filter(tipo_seguimiento == “caso") ¥U»%
filter (cont_estado_seguimiento i= "Afn no contactade™)

validos_infol_caso_noseg = validos_infol %>%
filter(tipo_seguimiento == "casae”) U»%
filter(cont_estado_seguimiento == "Afn no conbactado®)

validos_infol_caso_seg_epi = left_join(validos_infol_caso_seg,
lab_a_epi_resull,
by=c("n_folic"="muerc_foliol"))

validos_infol_caso_seg_epi = validos_infol_caso_seg_epi %>%
mutate(ini_segl = case_when(
et_cl_nueva == PCUNFIBRMADAY ~
pmax (as.Date(fecha_resultadol) ,as.Date(fecha_cumple_requisitos)),
et_cl nueva == "PRIBABLE" ~ as.Date(fecha_notificacion.x)
)

validos_infol_caso_seg_epi¥ini_segl[is.na(validos_infol_caso_seg _epi¥$ini_segl)] <~
validos_infol_caso_seg_epiffecha_cumple_requisitos[isz.na(validos_infol_caso_seg_epi$ini_segl)]

validos_infol_caso_seg_epi = validos_infol_caso_seg_epi %»%
mutate (est_regl = est_reg,est_coml = est_com)

validos_infol_caso_seg_epi%dia_contactol =
as.Date(validos_infol caso_seg_epi®dia_contacto,origin="1889~12-30")

validos_infol_caso_seg_epifintervalo = interval(as.Date(validos_infol_caso_seg_epi$ini_segl),
ymd (as.Date(validos_infol_caso_seg_epi$ini_segl))+2)
cc_en_seg_caso = validos_infol_caso_seg_epi %>%
mutate (contactado = case_when(dia_contactol %within% intervalo ~ cont_loc_1,
TRUE ~ HA))

B T U B 7 T e B e o 0 7 0 0 o o 0
n_cc_con_seg_caso_comuna = cC_en_seg_caso %%



group_by(est_regl,est_coml,n_folio) %>%
summarise (nnum = sum(contactado,na.rm = T))

num_cc_seg_caso_cOmuna = n_cG_COon_seg_caso_comuna #4>%
filter (mnum > 0) %%
group_by(est_regl,est_coml) %>%
tally ()

den_cc_seg_caso_comuna = aux_num_con

caso48_comuna = left_join(den_cc_seg_caso_comuna,
num_cc_seg_caso_comuna,
by=c(Test_regl", est_coml?),
suffix=c(M _den’," nuw')) %%
mutate (caso48 _num=replace_na(n_num,0),
caso48 _den=n_den,prop_casocdd = round(casod8_num/caso48_den,3)*100)%>%
select(est_regl,est_coml,caso48_num,caso48_den,prop_casod8)

Indicador 6

Observacion:

1. Para definir si un caso tiene contactos. se consideran todos los contactos: aquellos creados en la semana
TTA y aquellos creados con fecha posterior a la semana TTA. Se evaliia si el caso tiene algin folio de
contacto asociado.

2. La regién y comuna corresponde a la regién y comuna del establecimiento dado por AFI FONASA
asociado al caso (institucion_contacto,si registro hace match). En caso contrario, corresponde a la
regién y comuna del establecimiento de notificacién del caso (id_institucion).

FEl indicador se obtiene como:

o Numerador: nimero de casos que tienen al menos un contacto.
« Denominador: total de casos considerados en la semana TTA.

Indicador 7

Observacion:

1. La fecha de inicio de seguimiento de los contactos corresponde a la fecha en que estd disponible en la
bandeja de seguimiento (fecha_cumple_requisitos)

2. Se considera que un contacto cumple el indicador si, 48hrs a partir de la fecha de inicio de seguimiento
(punto 1), tiene AL MENOS UN SEGUIMIENTO EXITOSO. Esto ultimo, significa que se debe
haber contactado al contacto (contacto_localizado==t) al menos una vez en las primers 48hrs
(dia_contacto entre fecha inicio seguimiento més dos dias).

3. Para aquellos registros que son contactos de mas de un caso indice, si a partir de la primera fecha
cumple requisitos cumple el indicador, se considera que cumple el indicador para todos los folios en los
que la fecha de cumple requisitos estd en el periodo de las primeras 48hrs.

El indicador se obtiene como:
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o Numerador: ndmero de contactos que tienen al menos un seguimiento exitoso dentro de las primeras
48hrs a partir de la fecha de inicio de seguimiento.
o Denominador: total de contactos considerados en la semana TTA.

priot ("Indicador 7)
#fecha tdentificacion contacto
validos_infol_contacto = validos_infol ¥»%
filter (tipo_seguimiento == “contacte™) %»%
filter (cont_estado_seguimiento i= "Aln no contactado™)

#-- od0: se werifice que todos los conteclos lengan fecho cumple reguisitos
validos_infol_contacto = validos_infol_contacto %>%
mutate (est_regl=est_reg,est_coml=est_com)

validos_infol_contacto = validos_infol_contacto %>%
mutate (ini_segl = as.Date(fecha_cumple_requisitos,
origin="189%~12-30"))

cont_enseg_coninicuar = validos_infol_contacto A A
filter(iis.na(cont_inicio_cuarentena))

cont_enseg_sininicuar = validos_infol_contacto %>%
filter(is.na(cont_inicio_cuarentena))

cont_enseg_coninicuar_nuevos = cont_enseg_coninicuar
cont_enseg_coninicuar_nuevos$dia_contactol =
ag.Date(cont_enseg_coninicuar_nuevos$dia_contacto,
origin="188%-12-30")

cont_enseg_coninicuar_nuevos$intervalo =
interval(asGDate(cont_enseg_coninicuar_nuevos%ini_segl),
ymd (as.Date (cont_enseg_coninicuar_nuevos$ini_segl))+2)

cc_en_seg_contacto_nuevos = cont_enseg_coninicuar_nuevos %»%
mutate (contactado = case_when(dia_contactol Fwithin¥ intervalo ~ cont_loc_1,
TRUE ~ KA))

Observacion: 3. Para aquellos registros que son contactos de mas de un caso indice, si a partir de la primera
fecha cumple requisitos cumple el indicador, se considera que cumple el indicador para todos los folios en los
que la fecha de cumple requisitos estéd en el perfodo de las primeras 48hrs.

basecontnombresedad_post = cc_en_seg_contacto %%

filter (contactado == T) %»%

group_by(cont_nombres,cont_primer_apellido,
cont_segundo_apellido,cont_edad) %>%

arrange(fecha_cumple_requisitos) %»%

ungroup () %4»%

distinct (cont_nombres,cont_primer_apellido,
cont_segundo_apellido,cont_edad,.keep_all = T) %>%

gelect (cont _nombres,cont_primer_apellido,cont_segundo_apellido,

cont_edad,fecha_cumple_requisitos) %%
mutate (contacto_fcrl = TRUE)

basecontnombresedad_postéintervalo_iniseg = interval (as.Date(basecontnombresedad_post$fecha_cumple_re
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cc_en_seg_contacto = left 3 oin(cc_en_seg_contacto,
basecontnombresedad_post,
by=c("cont nombres”,“cont _primer_apellido®,
“cont_segundo_apellide”,"cont_sdad” ))

cc_en_seg_contacto = cc_en_seg_contacto %
mutate (contactado_alt = case when(
fecha_cumple_requisitos.x %within} intervalo_iniseg ~ T,
TRUE ~ F
)) %>Y% mutate(
contactado = case_when(

contactado == T ~ T,

contactado == F ¥ contactado_alt == T ~ T,
is.na(contactado) & contactado_alt == T ~ T,
TRUE ~ F),

Indicador 8

Observacion:

1. La fecha de inicio de seguimiento corresponde a la misma fecha de inicio de seguimiento considerada
para el indicador 5.

2. Se consideran registros de casos activos {(que cumplen la definicién de caso activo) con fecha_notificacion
en la semana TTA.

3. Se congidera que se cumple el indicador si el caso tiene seguimiento diario desde la fecha de inicio
de seguimiento (punto 1). Para este indicador, se considera que tenga cualquier tipo de actividad de
seguimiento (exitosa o no; contacto_localizado==t o contacto_localizado==f).

4. La cantidad de seguimientos que debe tener un caso corresponde a la cantidad de dias entre fecha
de inicio de seguimiento y el minimo entre la fecha fin de aislamiento y el dia anterior al célculo del
indicador.

5. La regién y comuna que se considera para el indicador corresponde a la dada por el tltimo establec-
imiento derivacién/seremi derivacién. Si el caso no ha sido derivado, el seguimiento se contabiliza para
el establecimiento dado por API FONASA o bien el establecimiento de notificacién (igual al indicador

Fl indicador se obtiene como:

o Numerador: ndmero de casos activos con fecha de notificacién en la semana de interés y que tienen
seguimiento diario.
« Denominador: total de casos activos con fecha de notificacién en la semana de interés.

Para el célculo del indicador, se consideran los codigos:

o casos_activos_final_avance.R: calculo de casos activos segin definicién.
+ ind8_casos_activos_nuevo_final.R: cdlculo de la cantidad de seguimientos y seguimientos efectivos
que se realizan a cada caso.
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Indicador 10

Observacion:

1. Desde la base de seguimiento, se consideran todos los registros de contactos que se encuentren egresados
de seguimiento (suspendido==egresado), fecha fin de cuarentena se encuentra en la semana de interés
TTA, no se notificé como caso (esto es, no tiene registro en folio_se_convierte_en_caso) y su fecha
de cumple requisitos es menor igual a la fecha fin cuarentena.

2. Como una persona es contacto de mds de un caso ndice, se consideran las siguientes fechas:

« inicio de seguimiento: primera fecha cumple requisitos entre todos los folios de contactos asignados.
« fecha fin aislamiento: dltima fecha fin cuarentena entre todos los folios de contactos asignados.

3. Se considera que se cumple el indicador si el contacto tiene al menos dos actividades de seguimiento
en su perfodo de cuarentena. Para este indicador, se considera que tenga cualquier tipo de actividad
de seguimiento (exitosa o no; contacto_localizado==t o contacto_localizado==f). Sila cantidad
de dfas de aislamiento de una persona es a lo mas 7 dias, cumple el indicador si tiene al menos una
actividad de seguimiento.

4. La regién y comuna que se considera para el indicador corresponde a la dada por el tltimo establec-
imiento derivacién/seremi derivacién. Si el caso no ha sido derivado, el seguimiento se contabiliza para
el establecimiento dado por API FONASA o bien el establecimiento de notificacién (igual al indicador
7).

El indicador se obtiene como:

« Numerador: nimero de contactos que terminaron periodo de aislamiento en la semana, que tienen al
menos 2 actividades de seguimiento.
o Denominador: nimero de contactos que terminaron perfodo de aislamiento en la semana.

El cdlculo del indicador se realiza en el archivo ind10_contactos_fin_cuarentena.R
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